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Аннотация. В статье приводятся результаты исследования приростов 
живой массы у бычков лимузинской породы различных генотипов по SNP 
SCD1-A293V. Установлено, что животные с генотипом SCD1AV в период 
откорма показывают максимальный абсолютные и среднесуточные приро-
сты живой массы по сравнению со сверстниками других генотипов. Полу-
ченные результаты позволяют глубже понять генетическую регуляцию 
приростов живой массы в период постнатального онтогенеза у бычков 
лимузинской породы и могут быть учтены при разработке селекционных 
программ на повышение качества говядины. 

Summary. The article presents the results of a study of live weight gains in 
Limousine bull calves of various genotypes according to SNP SCD1-A293V. It 
was found that animals with the SCD1AV genotype show maximum absolute 
and average daily weight gains during the fattening period compared with their 
peers of other genotypes. The results obtained allow for a deeper understanding 
of the genetic regulation of body weight gains during postnatal ontogenesis in 
Limousine bull calves and can be taken into account when developing breeding 
programs to improve beef quality. 

 
Стеароил-КоА-десатураза-1 (SCD1) – это фермент, который катали-

зирует превращение насыщенных жирных кислот (в первую очередь 
стеариновой кислоты, C18:0) в мононенасыщенные (олеиновую кисло-
ту, C18:1). У крупного рогатого скота SCD1 экспрессируется преиму-
щественно в жировой ткани (в адипоцитах); в печени; у лактирующих 
животных в молочной железе; незначительно в мышцах, коже и саль-
ных железах. Фермент влияет на состав мембран иммунных клеток, 
принимает участие в терморегуляции (мононенасыщенные жирные 
кислоты снижают температуру плавления мембран) и липогенезе - оле-
иновая кислота является субстратом для синтеза триглицеридов и ак-
тивирует рецепторы PPAR-α (регуляция окисления жиров) [1-5]. 

Ген SCD1 является одним из ключевых генетических маркеров качества 
мяса у крупного рогатого скота. Он играет центральную роль в определении 
вкуса, нежности и питательной ценности говядины. Так, на китайских сим-
менталах, выявили, что определенные одиночные нуклеотидные полимор-
физмы (SNP) в гене SCD1 статистически значимо связаны с целым рядом хо-
зяйственно-полезных признаков и среди них ключевой показатель - это каче-
ство мяса. Некоторые полиморфные варианты гена ассоциированы с более 
высоким баллом мраморности. Отмечена связь с весом туши, толщиной шпи-
ка, площадью «мышечного глазка» [5]. Отмечено, что отдельные  SNP SCD1 
были связаны с изменением цвета мяса через 6 дней хранения при доступе 
кислорода, а также с содержанием полезных жирных кислот, таких как олеи-
новая (полезна для сердечно-сосудистой системы), линолевая и α-
линоленовая (нежность и сочность мяса) [6,7]. 
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В этой связи целью нашего исследования было определить приросты 
живой массы у бычков лимузинской породы различных генотипов по SNP 
SCD1-A293V. В задачи входило: осуществить генотипирование бычков 
лимузинской породы по SNP SCD1-A293V определить абсолютный и 
среднесуточный приросты живой массы у бычков различных генотипов, 
выявить ассоциации генотипов с приростами живой массы. 

Материалы и методы исследования. 
Научно-хозяйственный опыт проводился в ООО «Мясной союз баш-

кирских производителей», расположенном в с. Кривле-Илюшкино Куюр-
газинского района Республики Башкортостан на молодняке лимузинской 
породы местной селекции. Бычки выращивались по системе «корова-
теленок», отъём производился в 8-ми месячном возрасте, затем осуществ-
лялось доращивание на открытых площадках, первый и второй периоды 
откорма. К 18-ти месячному возрасту бычки достигали убойных кондиций 
и отправлялись на мясокомбинат [8]. 

Взятие крови проводили в месячном возрасте из яремной вены в пробир-
ки с ЭДТА от 100 голов молодняка. Генотипирование по SNP SCD1-A293V 
осуществляли в лаборатории Всероссийского научно-исследовательского 
института племенного дела (п. Лесные Поляны) и лаборатории молеку-
лярной генетики и селекции животных Башкирского НИИСХ УФИЦ РАН 
[9,10]. На основе результатов генотипирования по каждому полиморфно-
му варианту гена из месячных бычков были сформированы три подопыт-
ные группы: первая группа - животными c генотипом SCD1AA (n=20), вто-
рая - животными с генотипом SCD1AV (n=20), третья группа - животными с 
генотипом SCD1VV (n=5). Контрольное взвешивание молодняка осуществ-
лялось в возрасте 1, 8, 12, 15 и 18 месяцев [10]. 

По результатам исследований на фоне одинаковых условий содержа-
ния и кормления проведена сравнительная оценка показателей приростов 
живой массы бычков различных генотипов в возрастном аспекте. В каче-
стве фактора, влияющего на показатели приростов, учитывали генотип 
животных по SNP SCD1-A293V. Статистическая обработка данных выпол-
нена с использованием программной среды R версии 4.4.3 (2025-02-28 
ucrt). Первичная обработка данных и визуализация проведены с примене-
нием пакетов tidyverse (версия 2.0.0) и ggpubr (версия 0.6.0). Все вычисле-
ния выполнены на персональном компьютере с операционной системой 
Windows 11. 

Результаты исследований. 
На рисунке 1 представлен абсолютный прирост живой массы (кг) у 

молодняка лимузинской породы трёх генотипов (SCD1AA, SCD1AV, 
SCD1VV) с 95% доверительными интервалами в возрастном аспекте. 
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Рисунок 1 – Абсолютный прирост живой массы (кг) молодняка лимузинной породы 
различных генотипов по SNP SCD1-A293V с 95% доверительными интервалами  

в возрастном аспекте 
 

В ходе исследований отмечено увеличение живой массы у животных всех 
генотипов. Молодняк с генотипом SCD1AV имеет стабильно высокие абсо-
лютные приросты среди сверстников других генотипов начиная с возраста 12 
месяцев. В разрезе возрастных периодов отмечены особенности абсолютных 
приростов у животных различных генотипов. Так, в возрастной период 0–8 
месяцев все три генотипа показали сходные результаты абсолютного прирос-
та живой массы: SCD1AA – 194,19 кг, SCD1AV – 195,12 кг, SCD1VV – 193,90 кг, 
при этом различия были статистически незначимы. В период от 8 до 12 меся-
цев генотип SCD1VV (103,80 кг) уступал SCD1AA (108,40 кг) и SCD1AV (109,00 
кг) с большим размером эффекта (d = 0,94 и 1,27 соответственно), при этом 
животные с генотипами SCD1AA и SCD1AV по показателям абсолютного при-
роста между собой достоверно не различались. В возрастной период 12–15 
месяцев молодняк с генотипом SCD1AV (87,00 кг) достоверно превосходил 
SCD1AA (83,35 кг) и SCD1VV (82,60 кг) с большим эффектом (d = 1,29 и 2,19), 
на фоне отсутствия достоверных различий между животными с генотипами 
SCD1AA и SCD1VV. В финальный период откорма в возрастном периоде 15–18 
месяцев преимущество молодняка с генотипом SCD1AV (105,25 кг) над 
SCD1AA (102,15 кг) и SCD1VV (100,20 кг) сохранялось при значениях эффекта d 
= 0,87 и d = 1,69 соответственно. Животные с генотипом SCD1AA превосходи-
ли сверстников с генотипом SCD1VV со средним эффектом (d = 0,52). В целом 
наибольшие различия между генотипами наблюдались в возрастные периоды 
с 8 до 12 и с 12 до 15 месячного возраста, причём животные с генотипом 
SCD1VV во все периоды роста отставали от сверстников с генотипом SCD1AV и 
SCD1AA. 
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Рисунок 2 - Среднесуточный прирост живой массы (г) у молодняка  

лимузинной породы различных генотипов по SNP SCD1-A293V с 95%  
доверительными интервалами в возрастном аспекте 

 

На рисунке 2 представлен среднесуточный прирост живой массы (г) 
молодняка лимузинской породы трёх генотипов (SCD1AA, SCD1AV, 
SCD1VV) с 95% доверительными интервалами в зависимости от возрастно-
го периода.  

На основе сравнительного анализа среднесуточного прироста живой 
массы (г) у животных трёх генотипов (SCD1AA, SCD1AV, SCD1VV) в возрас-
тные периоды 0–8, 8–12, 12–15 и 15–18 месяцев установлено, что в ран-
нем периоде (0–8 месяцев) достоверных различий между генотипами не 
выявлено (все 95% доверительных интервалов перекрываются, d < 0,4).  
В период от 8 до 12 месяцев у молодняка с генотипом SCD1VV отмечен 
значительно более низкий среднесуточный привес (г) по сравнению со 
сверстниками генотипов SCD1AA (903,3 г) и SCD1AV (908,3 г) при статисти-
чески значимых различиях (d = 0,94–1,27), животные с генотипами 
SCD1AA и SCD1AV между собой не различались. В возрастной период с 12 
до 15 месяцев генотип SCD1AV значимо превосходил как SCD1AA, так и 
SCD1VV (d = 1,29 и 2,19), при этом животные с генотипами SCD1AA и 
SCD1VV достоверно не различались. В финальный период с 15 до 18 меся-
цев молодняк с генотипом SCD1AV сохранял преимущество над сверстни-
ками SCD1AA и SCD1VV, различия AV–VV при d = 1,69, AV–AA – при d = 
0,87, AA–VV при d = 0,52. Таким образом, у животных всех генотипов на-
блюдался спад показателей среднесуточного прироста живой массы в 8–12 
месячном возрасте, наиболее выраженный у молодняка с генотипом 
SCD1VV. Молодняк с генотипом SCD1AV во все периоды онтогенеза демон-
стрировал наиболее высокую и стабильную продуктивность. 
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Вывод. Таким образом в ходе исследования установлено, что живот-
ные с генотипом SCD1AV в период откорма показывают максимальный аб-
солютные и среднесуточные приросты живой массы по сравнению со 
сверстниками других генотипов и особенно с генотипом SCD1VV. Полу-
ченные результаты позволяют глубже понять генетическую регуляцию 
приростов живой массы в период постнатального онтогенеза у бычков 
лимузинской породы и могут быть учтены при разработке селекционных 
программ на повышение качества говядины. 
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Аннотация. Разработаны рецептуры комбикормов КР- 3 с включени-

ем молотого зерна гороха 10, 15, 20 и 25%. Выращивание молодняка круп-
ного рогатого скота на комбикормах с различными дозировками  молотого 
зерна гороха в количестве 15 и 20%, позволяет повысить прирост на 4,5 и 
6,3%, при снижении себестоимости его получения на 2,9 и 3,4 %. 

Summary. Formulations of KR-3 compound feeds with the inclusion of 
ground pea grains of 10, 15, 20 and 25% have been developed. Growing young 
cattle on compound feeds with different dosages of ground pea grain in the 




